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Présentation de la Mention Bioinformatique

La mention Bioinformatique a pour objectif de former des
scientifiques, chercheurse:s ou ingénieur-e:s, capables de
répondre aux questions de plus en plus complexes soulevées par
les approches globales en biologie et environnement, et de faire
face aux défis scientifiques et techniques ainsi engendrés. Elle
forme aux compétences multidisciplinaires en biologie,
informatique et mathématiques, nécessaires pour ceuvrer dans le
domaine de la bioinformatique mais aussi dans ceux plus récents
de la biologie des systemes et de la génomique
environnementale.

Les enseignements fournissent un socle solide de connaissances
théoriques et de fortes compétences pratiques (nombreux projets
individuels et collectifs) permettant : i) la programmation et la
gestion des données pour accompagner des projets en biologie, ii)
les traitements mathématiques de grands jeux de données pour en
extraire les informations pertinentes, iii) la mise en ceuvre de
démarches pour dégager, a partir de différentes sources de
données hétérogenes, les relations entre objets.
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Le schéma ci-dessous présente I’organisation en UE de la mention avec par année :

. En vert les UE spécifiques au parcours « Bioinformatique et GEnomique Environnementale »

(BGE)

. En mauve les UE spécifiques au parcours « Bioinformatique et Biologie des Systemes » (BBS)
. En gris les UE mutualisées entre les deux parcours
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¢ Contacts

Enseignants Responsables de la Mention :
Gwennaele Fichant et Jérome Farinas

Enseignants Responsables du Parcours BGE :
Maxime Bonhomme et Emilie Lecompte
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mbioinfo.contact@univ-tlse3.fr

Enseignant Responsable du Parcours BBS :
Gwennaele Fichant
MBIBBS.contact@univ-tlse3.fr

MBIBGE.contact@univ-tlse3.fr

Enseignants Responsables du M1 :
Roland Barriot et Jérdme Farinas

Université Toulouse Ill - Paul Sabatier
Faculté des Sciences et Ingénierie

http://www.fsi.univ-tise3.fr
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Les parcours

La Mention « Bioinformatique » comprend 2
parcours :

Bioinformatique et Biologie des Systémes
(BBS) : il met l'accent sur le traitement et
I'intégration des différents types de données
Omics, et sur l'inférence et la modélisation
dynamique des réseaux de génes pour mieux
comprendre le comportement dynamique du
systeme biologique dans sa globalité.

Bioinformatique et Génomique
Environnementale (BGE): il met |'accent sur le
traitement des données génomiques issues de
prélevements environnementaux et la
description de leur diversité taxonomique et
fonctionnelle, la modélisation des interactions
entre les différentes composantes ainsi que
I'inférence de leur évolution et la prédiction de
leur capacité d’adaptation.

Conditions d’acces

Titulaires d’une Licence Sciences de la Vie
(SdV, ou équivalente), Mathématiques ou
Informatique, ayant un bon niveau en
génétique, biologie moléculaire, biologie
évolutive et/ou mathématiques, statistiques,
algorithmique, programmation (selon la licence
d’origine).

- parcours BBS: licence mathématiques ou
Informatique, licence SdV (a I'UT3: parcours BCP
ou 2B2M, BioMIP)

- parcours BGE: licence SdV (a I'UT3: parcours
BOPE ou BBE)

Chiffres

La capacité d’accueil (hors redoublants et
études en France) est au total de 24 (pour
I’ensemble des parcours).

Taux de réussite en moyenne (2016-21) :
M1 BBS > 85%
M2 BBS 100%
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